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ای کامپیوتری در مطالعات مرتبط با علوم زیست  آشنایی با مفاهیم پایه و روش های استفاده از داده پایگاه ها و ابزاره اهداف کلی

 پزشکی

نتظار می رود دانشجو در پایان این دوره، جایگاه بیوانفورماتیک را در ارتباط با تحولات سال های اخیر دانت  زیست  ا شرح درس

نمایتد و از متتون پزشکی بداند. بتواند مقالات و اختراعات ثب  شده موردنیاز را از داده پایگاه هتای مترتبط استتجرا  

 علمی استنتا  مناسب داشته باشد و جمع بندی خود را به شیوایی و با ارجاع صحیح به منابع بنویستد. بتوانتد تتوالی

موردنیاز مولکول های اسید نوکلئوتیک یا پروتئین را استجرا  نماید. از داده پایگاه های مرتبط بتا ستاختار و توصتی  

یک ژن یا توالی خاص در ژنوم را مشجص کند و ویژگی هتای آن را بیتان کنتد. رتادر  ژنوم بتواند استفاده کند و محل

را درک کنتد. بتوانتد در یتک  GWASباشد از داده پایگاه های مرتبط با تنوع در توالی استفاده نماید و مفاهیم پایته 

ن کند و مشتجص کنتد کته پروتئین رلمروها را مشجص کند. پروتئین های دیگری را که دارای آن رلمرو هستند تعیی

حتاوی الاععتات ستاختار سته بعتدی یتک پتروتئین  pdbپروتئین مورد نظر عضو کدام خانواده پروتئینی اس . فایل 

این ساختار را با ابزارهای مناسب نشان دهد. بتواند توالی های اسید نوکلئوتیک و پروتئین موردنظر را استجرا  کند و 

پرایمر مناستب را لاراحتی  Gene runnerو  Allele ID ،Primer3ند در استفاده از را مقایسه و همتایابی کند. توانم

بترای  Excelکند. بتواند از ابزارهای بیوانفورماتیک مرتبط با کلون سازی ژن استفاده کند. توانایی استفاده از نرم افزار 

به صتورت اجمتالی آشتنا شتود و رتادر بته استتفاده از یتک  Rاجرای پروژه های بیوانفورماتیک پیدا کند. با نرم افزار 



package  مرتبط با علوم زیستی باشد. با سیستم عامل لینوکس به صتورت اجمتالی آشتنا شتود و بتوانتد از آن بترای

  اجرای لارح های بیوانفورماتیک استفاده کند.
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